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Séquence Gène Protéine Cellule Organe Organisme
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Bulbizarre
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Disponible sur le web

Disponible sous forme de données structurées

Disponible dans un format non propriétaire

Utiliser des URI pour désigner des éléments

Lier ses données à d’autres données

Représentation formelle de la connaissance dans laquelle les
termes sont combinés avec des règles décrivant les relations
entre eux.

Linked Open Data
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